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Магаинины  –  группа  коротких  катионных  пептидов,  выделенных  из  кожи
Африканской  шпорцевой  лягушки  Xenopus laevis [1].  Они  демонстрируют  как
антибактериальную, так и противораковую активность,  но не проявляют гемолитических
свойств. В липидных мембранах магаинины образуют α-спирали [2]. 

Антимикробный  пептид  магаинин  2  –  первый  из  открытых  у  Vertebrata
антимикробных пептидов – включает 23 аминокислотных остатка. В ЯМР-экспериментах
установлено, что магаинин 2 имеет  α-спиральную структуру в додецилфофсфохолиновых
мицеллах, мицеллах додецилсульфата натрия, в водном растворе трифторэтанола [3].

В экспериментах in vitro показано, что магаинин 2 обладает большей антимикробной
активностью  по  сравнению  со  своими  структурными  аналогами,  в  разной  степени
усеченными с N-конца [4].

В  работе  для  изучения  конформационных  и  динамических  свойств  магаинина  2  и
нескольких усеченных аналогов пептида используются методы молекулярной динамики [5,
6]. Представлены результаты изучения МД магаинина и его аналогов в столкновительной
среде  при  температурах  от  300 К  до  1000 К.  Обсуждаются  особенности  динамической
структуры α-спиралей, а также значение подвижности различных аминокислотных остатков
полипептидной  цепи  для  биологической  активности  пептидов.  Посредством  МД
эксперимента  подтверждены  данные  о  структурных  требованиях  для  проявления
антимикробной активности магаининовых пептидов.
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