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На сегодняшний день известно, что рецепторы иммунной системы растений узнают
сигнальные молекулы патогена (pathogen-associated molecular patterns, PAMPs) или мо-
лекулы, которые образуются в результате повреждения клеток самого растений (damage-
associated molecular patterns, DAMPs) [1]. Распознавание PAMPs и DAMPs способствует
активации защитных реакций и индукции экспрессии защитных генов. Тем не менее, ре-
гуляция иммунного ответа осуществляется с помощью действия не только “классических”
фитогормонов, но и эндогенных сигнальных пептидов, которые относят к классу DAMPs.
Большинство таких пептидов генерируется в результате протеолиза специализированных
белков-предшественников [2]. Однако современные подходы масс-спектрометрии и биоин-
форматического анализа позволили обнаружить DAMPs, которые могут образовываться
путем протеолитической деградации функционально-активных белков [3].

С целью обнаружить потенциальные биоактивные пептиды растений, мы использова-
ли культуральную жидкость протонемы модельного растения - мох Physcomitrella patens.
Сначала мы изучили антимикробный потенциал внеклеточного пептидома после часовой
обработки 50 мкМ, 400 мкМ и 1мМ фитогормоном метилжасмонатом (MeJA). Полученные
результаты свидетельствуют о том, что сигнальные функции MeJA способствуют протео-
литической деградации функциональных белков, которая приводит к появлению антимик-
робных пептидов. Кроме того, добавление коктейля ингибиторов протеаз показало, что
эндогенные антимикробные пептиды, вероятно, могут генерироваться из функциональных
белков с помощью действия протеаз. Затем с помощью масс-спектрометрического анализа
были исследованы пулы эндогенных пептидов секретома, образованных из функциональ-
ных и специализированных (инактивных) белков-прекурсоров в результате часовой обра-
ботки 400 мкМ MeJA. Данный подход позволил идентифицировать 432 уникальных эндо-
генных пептидов в результате обработки MeJA. Полученные результаты указывают, что
стрессовые гормоны усиливают деградацию белков и приводят к формированию пула био-
активных пептидов, которые могут обладать широким спектром биологических функций,
а не являются «клеточным шумом». В дальнейшем планируется провести аналогичную
серию экспериментов по обработке салициловой кислотой.
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