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Измерение внутриклеточного содержания ДНК методом проточной цитометрии с флу-
оресцентными ДНК-интеркаляторами - надёжный способ анализа плоидности и распре-
деления клеток по клеточному циклу. В докладе рассмотрены самые распространенные
схемы применения количественного окрашивания ДНК, основные возможности данно-
го подхода и методические тонкости, связанные с его реализацией. 1) Количественное
окрашивание ДНК в генетике растений и популяционных исследованиях: на примере раз-
личных видов бобовых.Актуальность задачи обусловлена тем, что размер генома широко
варьирует у близкородственных видов растений и значительно влияет на ряд их морфо-
логических и физиологических параметров [1]. Оценка размера генома растений предпо-
лагает выделение ядер с дальнейшим окрашиванием йодидом пропидия. В качестве внут-
реннего контроля количества ДНК был использован горох сорта Frisson с содержанием
ДНК 4,88 пкг/ядро. Коэффициент (k=1,9) отношения пиков G2/M и G0/G1 характери-
зует точность проводимой оценки. Были установлены размеры геномов ряда бобовых и
проанализирована плоидность вида Lathyrus pratensis. Подтверждено отсутствие полип-
лоидов в составе популяций данного вида в 12 географических локациях на территории
РФ. 2) Количественное окрашивание ДНК при анализе клеточного цикла в несинхро-
низированной популяции клеток человека: на примере суспензионной культуры клеток
К562.Дополнительные параметры помимо окрашивания ДНК, позволяют выяснить акти-
вационный статус, историю делений и стадию клеточного цикла любой клетки; комбини-
рование техник визуализации позволяет дополнительно разделять стадии митоза или S-
фазы в популяции [2;3]. Протокол позволяет сравнить окрашивание ДНК живых и фик-
сированных клеток, а также проводить сортировку по фазам клеточного цикла [3]. 3)
Количественное окрашивание ДНК при одновременном анализе клеточного цикла и кле-
точной гибели при моделировании действия противоопухолевых препаратов: на примере
суспензионной культуры клеток RPMI8866.В работе было описано нелинейное влияние
распространенных ингибиторов микротрубочек на накопление клеток в фазе G2/М: «триг-
герные» концентрации ингибиторов находятся в диапазоне 10-30 нM паклитаксела, 30-100
нM нокодазола и 10-30 нM винорельбина. Комбинированное окрашивание позволяет вы-
делить апоптотическую и жизнеспособную суб-диплоидную популяции, с разным ответом
на ингибиторы. Работа поддержана грантами РФФИ 18-34-00511 мол_а; РНФ 18-75-00033.
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