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Сульфатредуцирующие бактерии (СРБ) - облигатно анаэробные микроорганизмы, ко-
торые широко распространены в различных бескислородных экосистемах, где присутству-
ет сульфат, особенно, в морских донных осадках. СРБ играют ключевую роль в глобаль-
ных биогеохимических циклах углерода и серы, а также вовлечены в функционирование
антропогенных экосистем, участвуя в микробной коррозии и биоремедиации от тяжелых
металлов.

В настоящее время активное экономическое развитие Арктики привело к тому, что во-
просам экологии северных морских регионов уделяется повышенное внимание. Перспек-
тивным объектом изучения биоразнообразия и физиологии СРБ является Баренцево море.
В ряде морских арктических экспедиций в донных осадках Баренцева моря были обнару-
жены сообщества СРБ, скорость сульфатредукции в которых была аналогична скорости
восстановления сульфата в умеренных широтах [1].

Целью данной работы является исследование филогенетического состава сообществ
СРБ в донных осадках Баренцева моря.

Были изучены образцы донных осадков, отобранные в 67-м рейсе НИС «Академик
Мстислав Келдыш» у берегов архипелагов Новая Земля и Земля Франца-Иосифа, а также
донного осадка из Ура-Губы у Мурманского побережья.

Филогенетический состав сообществ СРБ был проанализирован на основе данных вы-
сокопроизводительного секвенирования участков гена 16S рРНК с использованием ДНК
из образцов нативных осадков, а также по результатам прямой и вложенной ПЦР с ис-
пользованием ДНК из накопительных культур и праймеров на участки гена 16S рРНК,
специфичных для шести основных подгрупп СРБ.

Основная часть представителей СРБ, обнаруженных в пробах со станций Баренцева
моря, относится к семействам Desulfobulbaceae и Desulfobacteraceae порядка Desulfobacterales
класса Deltaproteobacteria. В семействе Desulfobacteraceae выявлены представители родов
Desulfofrigus, Desulfofaba, Desulfotalea и Desulfoconvexum, среди которых известны уни-
кальные виды, способные расти даже при отрицательных температурах [2]. По результа-
там высокопроизводительного секвенирования участков гена 16S рРНК было обнаружено
большое количество (около 40%) некультивируемых форм СРБ, что свидетельствует о хо-
рошей перспективе выделения из донных осадков Баренцева моря чистых культур новых
видов арктических микроорганизмов, чему будет посвящена наша дальнейшая исследова-
тельская работа.
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