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Чешуйчатые (Squamata) являются одним их крупных таксонов рептилий, все еще
недостаточно изученных на уровне геномов. Кариотипы чешуйчатых бимодальны (хро-
мосомы разделяются на микро- и макро), половые хромосом описаны только в некото-
рых группах, причем выявлены как эволюционно стабильные в пределах семейств, так
и лабильные гоносомы, системы XY и ZW, а также множественные половые хромосо-
мы. Ранее в экспериментах по сравнительному пэйнтингу показана принципиальная воз-
можность визуализации сигналов пэйнтинга между представителями разных отрядов реп-
тилий. В нашей работе мы разрабатываем набор универсальных хромосомоспецифичных
зондов для картирования кариотипов малоизученных видов рептилий. В качестве зон-
дов мы отберем самые надежные по яркости сигналов при сравнительном пэйнтинге из
представителей разных семейств (Lacerta strigata, Chamaeleo calyptratus, Daboia russeli,
Croatulus viridis). Для L. agilis и C.calyptratus были локализованы хромосомоспецифич-
ные пробы L. strigata и C. calyptratus соответственно (Рис. 1). Особенно перспективным
выглядит изучение эволюции микрохромосом, которые остаются недостаточно собранны-
ми даже в референсных геномах рептилий (если и собраны, то до уровня скаффолдов,
очень редко до уровня хромосом).

Иллюстрации

Рис. 1. Результат гибридизации зондов хромосом 1 (зеленый) и хромосомы 2 (красный) Lacerta
strigata на метафазной пластинке L. agilis
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