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Сравнивая различия в участках ортологичных генов между отдельными особями в по-
пуляции и между популяциями в различных частях ареала, можно получить информацию
о путях расселения вида, об изменении его численности и о влиянии изменения климата и
ландшафтов на эти процессы. Таким образом с помощью молекулярных данных можно
проследить историю колонизации обособленных территорий, например, Японского и Ку-
рильского архипелагов. В недавних работах [3] выдвинуто предположение, что в раннем
голоцене территории Кунашира, Шикотана и Хоккайдо были единой сухопутной обла-
стью. В связи с повышением уровня моря постепенно происходило их обособление. На
данных территориях обитает красно-серая полевка Craseomys rufocanus Sundevall, 1846,
населяющая также таёжные территории от Скандинавии до Чукотки. Предыдущие ис-
следования гена цитохрома b (cytb) показали, что C. rufocanus подразделяется на четыре
основные линии, населяющие материковую часть ареала (включая Камчатку и о. Параму-
шир), Сахалин, Приморские территории, а также группу Южных Курильских о-вов и о-в
Хоккайдо. Для популяций Сахалина, Японских и Курильских о-вов характерны вариации
гена Sex-determining Region Y (SRY ), не встречающиеся на материке [1]. Имеются рабо-
ты, указывающие на наличие потока генов между отдельными островными популяциями:
Сахалином и Хоккайдо, а также Владивостоком и Камчаткой [2]. До настоящего времени
отсутствовали данные, позволяющие прояснить историю заселения о-в Итуруп. Суще-
ствующие данные были дополнены материалами с о-вов Итуруп, Кунашир и Сахалин (70,
19 и 4 образца соответственно). Для новых экземпляров амплифицирован участок cytb и
соотнесен с данными из базы NCBI. С помощью полученного выравнивания в програм-
ме PopART была построена медианная сеть гаплотипов, демонстрирующая наличие двух
островных групп, в одной из которых сгруппировались образцы с о-вов Кунашир, Са-
халин и Итуруп, а в другой — образцы с Японских о-вов, Сахалина и Кунашира (Рис.
1). Все исследуемые образцы с о-ва Итуруп представляют единый гаплотип. На основе
вышеизложенных данных предлагается вариант заселения острова Кунашир через сухо-
путный мост с Сахалина и Японских о-вов в разное время, а Итурупа с о-вов Кунашир и
Сахалин — единовременно с малым количеством особей-основателей.

Работа выполнена в рамках Госзадания (тема АААА-А19-119020790106-0).
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Рис. 1. Медианная сеть гаплотипов Craseomys rufocanus
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