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Молекулярная доместикация играет значительную роль в эволюции геномов эукариот.
Заимствование последовательностей мобильных генетических элементов и последующая
их адаптация под нужды организма-хозяина является важным источником новых регу-
ляторных сайтов, новых генов и даже новых семейств генов. Доместицированные ретро-
транспозоны и ретровирусы во многом определили облик плацентарных млекопитающих;
на основе этих мобильных элементов сформировались гены, отвечающие за развитие пла-
центы и нервной системы [2,5], противовирусную защиту [4] и контроль репарации ДНК
[1].

У беспозвоночных молекулярная доместикация изучена слабо. На текущий момент
описаны два гена, являющихся производными ретроэлементов - гены Gagr и Iris у мо-
дельного организма Drosophila melanogaster [3,6].

Проведенное исследование показало, что ген Gagr и его белковый продукт претерпел
существенные эволюционные изменения в ходе филогенеза рода Drosophila, став частью
сложной системы ответа на окислительный стресс. В стрессовых условиях экспрессия Gagr
повышается за счет связывания стресс-зависимых транскрипционных факторов kay и/или
STAT на промоторе. У разных видов рода Drosophila промоторы ортологов Gagr имеют
разное число сайтов связывания. У базальных, более далеких от D.melanogaster видов
дрозофил (D.virilis, D.pseudoobscura), на промоторе ортолога Gagr имеется единственный
сайт связывания kay; у более близких видов (D.yakuba, D.teissieri) дополнительно име-
ется сайт связывания STAT; а у ближайших родственников (D.simulans, D.mauritiana) -
два сайта. В экспериментах для вызова окислительного стресса использовали персульфат
аммония - сильный окислитель и источник активных форм кислорода, активирующих от-
ветные реакции. В результате qPCR-анализа установлено, что активация экспрессии Gagr
в ответ на стресс наиболее выражена у D.melanogaster и ближайших родственников, а у
филогенетически более далеких видов повышение экспрессии выражено слабее. STAT-ас-
социированные гены-маркеры окислительного стресса (vir-1, upd3 ) также демонстрируют
повышение экспрессии. Это свидетельствует о возрастании роли Gagr в развитии ответа
на окислительный стресс в ходе филогенеза рода Drosophila.
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