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В настоящее время остро стоит вопрос борьбы с пандемией COVID-19, вызванной но-
вым членом семейства 𝛽-коронавирусов SARS-CoV-2 [1]. Для короновирусов слияние мем-
бран является ключевым шагом для проникновения в клетки-хозяева и развития инфек-
ции [2]. Главную роль в этом процессе играет сильно гликозилированный мембранный
спайк-белок вируса, который находятся на поверхности оболочки вируса в виде тримеров
и опосредует проникновение вируса в клетки при его связывании с рецепторами ангиотен-
зинпревращающего фермента 2 (ACE2) [3][4]. В настоящий момент получено множество
структур S-белка коронавируса, но до сих пор нет структуры полученной с использова-
нием в качестве солюбилизирующего агента SMA. Использование липодисков позволяет
сохранить нативное липидное окружение [5]. Целью нашей работы является получение
белка шипа коронавируса в составе липодисков для дальнейшего структурного анализа.

В проведенном исследовании спайк-белок был экспрессирован в клетках HEK293 и
очищен с использованием классического детергента. Ввиду того, что детергенты лишают
белок липидного окружения и могут вызвать изменение структуры белка и его функции,
конечным шагом исследования является получение структуры белка в составе липодис-
ков. Сравнение реконструкций позволит выявить наличие структурных различий между
белком в нативном окружении и солюбилизированным молекулами детергента.
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