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Pseudomonas putida PCL1760 - штамм, выделенный из ризосферы авокадо, защища-
ет растения за счет конкурентной колонизации ризосферы [4]. Геном P. putida PCL1760
был определен методом полногеномного секвенирования и аннотирован [1]. Будучи без-
опасным для применения он может быть использован в промышленной биотехнологии
как продуцент биомолекул или для биотрансформации. Одним из требований для таких
штаммов является удовлетворительный рост в ферментерах с наименьшим образованием
биопленок.

В этой работе произведена оптимизация штамма P. putida PCL1760 для промышлен-
ных задач. Для этого мы удалили ключевой ген (algA), отвечающий за образование биоп-
ленок. AlgA является первым белком системе синтеза альгинатов и его удаление останав-
ливает образование субстрата для следующих этапов синтеза альгината [2].

Для делетирования гена использовался метод гомологичной рекомбинации. Участок,
содержащий фланкирующие последовательности гена длиной 1000 п.н. каждый был ам-
плифицирован из генома P.putida PCL1760 и клонирован в составе вектора pK18mobsacB,
неспособного к самостоятельной репликации в клетках псевдомонад [3]. С помощью конъ-
югативного переноса pK18mobsacB:flDalgA была перенесена из клеток штамма E.coli S17-
1 в штамм P. putida PCL1760. Делецию в клонах Pseudomonas putida PCL1760 после эли-
минации pK18mobsacB:flDalgA определяли с помощью ПЦР. Для полученного мутанта
был проведен тест на образование биопленок.

Полученный делеционный мутант P. putida PCL1760(DalgA) образовывал биопленку
в 5 раз меньше чем исходный штамм. Это позволяет в дальнейшем использовать его как
платформу для последующих генетических манипуляций под конкретные биотехнологи-
ческие задачи.
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