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Род Leptomyxa был установлен Гудеем в 1915 году [2]. Он объединяет уплощенных или
сетчатых амеб, образующих при движении адгезивные уроидные филаменты. Представи-
телей этого рода достаточно легко отличить от других групп амёб на морфологическом
уровне, однако, идентификация видов не всегда возможна при светомикроскопическом
исследовании [3, 4].

C накоплением молекулярных данных, стало понятно, что даже те виды, которые мож-
но различить на морфологическом уровне, имеют высокий (>95-99%) уровень идентич-
ности последовательности гена 18s рРНК [3]. Попыткой выхода из такой ситуации может
стать переход к филогении амёб рода Leptomyxa по последовательностям более вариа-
бельных генов, например, первой субъединице гена цитохромоксидазы (Cox 1). Однако,
большая часть типовых культур известных видов не сохранилась и их ДНК недоступна
для изучения. В нашем исследовании мы получили сиквены гена 18s рРНК и фрагмента
Cox 1 для 10 изолированных штаммов лептомикс и построили филогенетические дере-
вья. Уровень идентичности сиквенсов фрагмента COI отдаленных представителей рода
Leptomyxa составил от 77 до 95 процентов. Генетические расстояния и бутстреп-поддерж-
ка клад на филогенетических деревьях увеличились при сохранении общей топологии
дерева по сравнению с деревьями, базирующимися на последовательности гена 18s рРНК.

В последних работах, посвященных филогении амёб рода Leptomyxa, исследователи об-
ратили внимание на наличие группировок внутри клады этого рода [1, 4]. Но из-за малого
числа описанных видов было сложно установить синапоморфии в пределах этих клад.
После исследования морфологии и филогении изолированных штаммов, можно предпо-
ложить, что в одну кладу попадают уплощенные лептомиксы, а во вторую - сетчатые.
Однако, отсутствие светомикроскопических данных для некоторых штаммов не позво-
ляет построить стройную картину эволюции рода Leptomyxa, а также провести ревизию
семейства Leptomyxidae с разделением этого рода.

Работа поддержана грантом РНФ 23-24-00264.
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