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Белок PCID2 входит в состав эволюционно консервативного комплекса TREX-2, участ-
вующего в ядерном экспорте мРНК у эукариот. PCID2 является одной из основных субъ-
единиц комплекса и его нокдаун приводит к нарушению распределения мРНК между
ядром и цитоплазмой клетки. PCID2 также участвует в процессе транспорта локализуе-
мой мРНК в цитоплазме вне комплекса TREX-2. До настоящего времени функции белка
PCID2 D. melanogaster остаются малоизученными.

При кристаллизации части комплекса TREX-2 дрожжей, гомологи субъединиц PCID2
и Xmas-2 образовывали общую поверхность, необходимую для взаимодействия с РНК [1].
По другим данным, PCID2 дрожжей может связывать РНК in vitro независимо от других
субъединиц комплекса [2]. В нашей работе было исследовано взаимодействие PCID2 D.
melanogaster с фрагментами мРНК гена ras64B методом EMSA. мРНК гена ras64B была
выбрана, поскольку PCID2 взаимодействует с ней в реакциях RIP. Было показано, что
PCID2 эффективно и специфично связывает фрагмент из 3’-нетранслируемой области
мРНК без участия Xmas-2.

На С-конце гомолога PCID2 дрожжей были определены сайты взаимодействия с мРНК
[2]. Нами было показано, что удаление 35 С-концевых аминокислот у PCID2 D. melanogaster
(PCID21-360) приводит к значительному снижению эффективности связывания РНК. Од-
новременно результат исследования указывал на существование дополнительного участка
связывания с РНК. Кроме того, в эксперименте по ко-иммунопреципитации PCID21-360 и
Xmas-2 из лизата S2 клеток D. melanogaster было показано, что С-концевой домен PCID2
также участвует во взаимодействии с Xmas-2.

С целью обнаружения всех доменов взаимодействия с РНК были получены белки,
соответствующие N, M и C фрагментам белка PCID2. Методом EMSA было установлено,
что во взаимодействие с мРНК ras64B вовлечены два домена белка - М и С. При этом С-
домен показывал специфичное взаимодействие, тогда как М-домен - неспецифичное.

Анализ последовательности М-домена PCID2 позволил определить вероятные сайты
взаимодействия с РНК. Внесение точечных мутаций по этим сайтам привело к исчезно-
вению связывания РНК белком PCID2. Также методом FISH с меченым oligo-dT прай-
мером было исследовано влияние мутаций в М-домене на восстановление экспорта мРНК
при нокдауне PCID2 и последующей траснфекции PCID2-мутантами. Было показано, что
PCID2 с мутациями в М-домене не способен восстановить нормальный фенотип S2 клеток.

Таким образом, было показано, что белок PCID2 D. melanogaster специфично взаи-
модействует с мРНК; взаимодействие локализуется в серединной и С-концевой областях;
взаимодействие в М-домене необходимо для взаимодействия С-концевого домена PCID2 с
мРНК.
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