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Разработаны алгоритм [2, 3] и компьютерная программа на языке Python. С их по-
мощью получены численные результаты [1], предсказывающие сохранение генов в эволю-
ционном развитии видов на основе быстро вычислимых признаков гомологичности и ло-
кальной синтении. В работе использовались все доступные белки 18 организмов, в качестве
референсного вида выбран протеом лягушки Xenopus tropicalis. Численные оценки попар-
ного выравнивания белков были собраны в матрицу, которая затем симметризовалась и
нормализовалась. От этой матрицы выполнен переход к матрице генов, кодирующих со-
ответствующие белки. Для каждого гена x из референсного вида R определялись три
гена y в заданном виде A с наибольшим сходством и в заданных окрестностях x и y опре-
делялись их гены-свидетели, являющиеся лучшими взаимными гомологами. Затем для
пары (x,y) осуществлялась обратная проверка наличия гена x ’ в R, в этом смысле лучше,
чем x, соответствующего гену y в A. Если такой x ’ находится, то y не считался предста-
вителем x в A.
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