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Большинство ныне живущих амниот использует половой процесс как основной способ
размножение. Однако, среди скальных ящериц рода Darevskia известно не менее семи ви-
дов, размножающихся партеногенетически, которые имеют гибридное происхождение. В
настоящей работе представлены результаты сборки и аннотации генома партеногенетиче-
ского диплоидного вида Darevskia unisexualis, который возник в результате межвидовой
гибридизации при скрещивании D. valentini и D. raddei [1].

Вследствие гибридного происхождения гомологичные хромосомы D. unisexualis отли-
чаются высокой гетерозиготностью и принадлежат разным предковым видам. Нами был
собран консенсусный диплоидный геном D. unisexualis и два полностью разделённых га-
плома. Каждый из гапломов в дальнейшем анализировался отдельно. Показатели качества
сборок составили 343 контига, N50 равный 15 093 826 п.н., L50 равный 30-ти для первого
гаплома и 149 контигов, 27 396 532 п.н. N50, 18 L50 для второго, соответственно. Исполь-
зуя базу данных BUSCO sauropsida_odb10 было определено содержание генов ортологов и
дуплицированных генов в обеих сборках. При помощи RepeatModeler и RepeatMasker бы-
ли найдены и определено содержание повторов. С использованием программы BRAKER2
и аннотатора Augustus проведён поиск и определено содержание белок кодирующих генов.
С использованием программы tRNAscan-SE 2.0. определено содержание генов тРНК.

На основе распределения уникальных k-меров внутри трио D. valentini, D. raddei и D.
unisexualis, предложена гипотеза о более сложной родословной возникновения D. unisexualis.
На основании литературных данных выполнена работа по идентификации контигов, несу-
щих гены-маркёры, сцепленные с половыми хромосомами родственных видов ящериц. В
ходе дальнейшего анализа планируется сравнение белковых семейств c заявленными ро-
дительскими видами D. valentini, D. raddei для оценки степени родства исследуемого вида
с каждым из них.
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