Анализ распределения генотипов по локусу BMP-15 у овец романовской породы в условиях Западной Сибири
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Размер приплода овец является одной из наиболее важных экономических характеристик, поскольку он оказывает значительное влияние на прибыльность овцеводческой отрасли [5]. 
Селекция с помощью маркеров является лучшей методологией, которая отбирает животных с лучшими вариациями необходимых признаков в течение короткого цикла и с низкими затратами для эффективного увеличения размера помета у овец [3]. Таким образом, идентификация новых вариаций может предоставить более полезные ДНК-маркеры для размера помета и других экономически выгодных характеристик в овцеводстве [1, 2].
Костный морфогенетический белок 15 (BMP-15), который необходим для нормального развития фолликулов, включая как ранние, так и поздние стадии роста, является одним из членов надсемейства трансформирующих факторов роста β (TGF-β), связанных с фертильностью у овец [6]. BMP-15 представляет особый интерес для исследования у овец. Полиморфизмы гена идентифицированы у различных пород овец по всему миру, в том числе у отечественных пород [7]. К их числу относится романовская порода овец. 
Целью данной работы было оценить распределение генотипов по локусу BMP-15 у овец романовской породы в условиях Западной Сибири.
Материалы и методы. Для исследования была выделена ДНК от 10 баранчиков и 10 овец романовской породы. Праймеры были подобраны на основании работ Chu M.X. et al. [5]. Эндонуклеаза рестрикции – HinfI. Результаты обработки фрагментов ДНК эндонуклеазой рестрикции представлены на рисунке 1.
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Рис.1. Результаты гель-электрофореза после обработки образцов рестриктазой HinfI
(Номер 1 – маркер длин, 2-15 – исследуемые образцы).

Результаты и обсуждение. Полиморфизм был исследован Chu M.X. et al. [4] на короткохвостых овцах породы Хан (Китай). В рассматриваемой нами популяции романовских овец Западной Сибири данный полиморфизм также был обнаружен (табл.1).
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Таблица 1
Распределение частот аллелей и генотипов по локусу BMP-15 
у овец романовской породы
	Пол
	Генотип
	Аллель

	
	WW
	WM
	MM
	W
	M

	♂
	0
	0,9
	0,1
	0,45
	0,55

	♀
	0,2
	0,8
	0
	0,6
	0,4



Три генотипа WW (111/111), WM (140/111) и MM (140/140) идентифицировано у романовских овец. У баранчиков и овцематок наблюдается преобладание гетерозигот по локусу BMP-15. Отличия встречались по распределению гомозигот – у баранчиков отсутствуют особи с генотипом WW, а у овцематок с генотипом MM. У Chu M.X. et al. так же не обнаружено животных с генотипом WW [4]. Генетического равновесия в данных выборках не наблюдалось. 
Таким образом в популяции романовских овец Западной Сибири был обнаружен полиморфизм по локусу BMP-15, который встречается у ряда зарубежных пород (Han, Belclare, Cambridge). Отсутствие генотипов WW у баранчиков и MM у овцематок может быть связано с небольшим размером выборки (n=10). В дальнейшем будет увеличено количество исследуемых животных и рассмотрена связь данных генотипов с биохимическими и гематологическими показателями.
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