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Известно, что бактерии рода Pantoea ассоциированы с растениями и входят в группу
PGPB (Plant Growth Promotion Bacteria). Данные микроорганизмы обладают множеством
механизмов, способствующим увеличению роста и развития растений, одним из которых
является синтез индол-3-уксуной кислоты (ИУК). Описано множество путей производ-
ства ИУК микроорганизмами, тем не менее, не все механизмы синтеза хорошо изучены.
Известно, что ген ipdC (индол-3-пируватдекарбоксилазы) кодирует фермент, катализи-
рующий превращение индол-3-пирувата в индол-3-ацетальдегид, что является ключевой
стадией биосинтеза ИУК [1]. Целью работы явилось получение мутантного штамма P.
brenneri 3.2 с делетированным геном ipdC и оценка его способности продуцировать ИУК.

Инактивацию гена ipdC проводили при помощи рекомбиназы фага 𝜆 Red. С плазми-
ды pKD4 получали амплификат гена устойчивости к канамицину (kan), фланкированный
участками гена ipdC. Затем полученный ПЦР-продукт трансформировали в штамм P.
brenneri 3.2, содержащий плазмиду pKD46-Gm с рекомбиназой фага 𝜆 Red в своем соста-
ве. Ген ipdC в геноме бактерии заменялся на ген kan в процессе гомологичной рекомбина-
ции, основанной на наличии выступов в ПЦР-продукте kan, идентичных фланкирующим
участкам целевого гена. Для получения безмаркерного мутанта ген kan удаляли с помо-
щью хелперной плазмиды pCP20 и последующим культивированием при 42 ∘С. Оценку
способности мутантного штамма продуцировать ИУК проводили на жидкой среде LB с
добавлением 4 мМ триптофана при 37 ∘С и 180 об/мин. Количество ИУК определяли
с помощью реактива Сальковского и калибровочной кривой построенной с использова-
нием синтетического ауксина с известной концентрацией. Измерения проводили каждые
12 часов в течение 3 суток. На 12 час роста наблюдался максимальный уровень продук-
ции ИУК как у мутантного, так и у дикого штаммов. Однако у делеционного мутанта P.
brenneri 3.2 ∆ipdC отмечалось снижение биосинтеза ауксина на 29,9% по сравнению со
штаммом дикого типа. Таким образом, можно заключить, что ген ipdC играет важную
роль в выработке ИУК штаммом P. brenneri 3.2, однако, его инактивация не ведет к пол-
ному прекращению продукции ауксина, что свидетельствует о наличии в геноме бактерии
альтернативных путей, ответственных за синтез ИУК.
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