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Недавние результаты указывают на важную роль аутофагии в развитии нервной систе-
мы за счет контроля кортикогенеза и функционирования нейронов [2]. Аутофагия — это
процесс, направленный на деградацию внутриклеточных элементов [4]. Мутации в генах,
связанных с аутофагией, ассоциированы с различными пороками нарушения нервного
развития, включая умственную отсталость и аутизм [3]. Однако для данных патологий
до сих пор остаются неизученными функции вовлеченных в патогенез генов, что обуслав-
ливает актуальность работы. Целью исследования явилось изучение паттерна экспрессии
гена Stub1, кодирующего убиквитин E3-лигазу [1].

Определение паттерна экспрессии производили методом in situ гибридизации (ISH),
что позволяет визуализировать экспрессию генов в сохраненной морфологии образцов и
способствует пониманию их роли в патологических процессах при последующих исследо-
ваниях.

В ходе работы первоначально были получены пробы мРНК гена Stub1, меченные ди-
оксигенин-связанными нуклеотидами. На первом этапе проведения ISH выполняли инку-
бацию стекол со срезами мозга мыши, толщиной 17 мкм на 12, 15 и 18 день эмбриональ-
ного развития, и зонда с добавлением гибридизационного буфера для специфического
связывания. Затем гибрид подвергался иммуногистохимическому выявлению с антитела-
ми против диоксигенина и хромогенного субстрата, и предварительной окраске буфером
в щелочной среде, основными компонентами которого являлись NaCl и MgCl2. Для ко-
лориметрического определения активности щелочной фосфатазы срезы инкубировали в
субстрате BCIP/NBT до появления темно-синего окрашивания.

В результате экспрессия гена Stub1 на стадиях эмбрионального развития Е15.5 и Е18.5
была обнаружена в интермедиальной, субвентрикулярной и кортикальной зонах, как в
нейрональных предшественниках, так и в поздних дифференцирующихся нейронах. Та-
ким образом, было установлено, что Stub1 экспрессируется в клетках на протяжении всего
периода кортикогенеза. В дальнейшем планируется проанализировать фенотип коры го-
ловного мозга после инактивации гена Stub1 методом in utero электропорации.

Исследование выполнено при поддержке Министерства науки и высшего образования
РФ (проект № FSWR-2023-0029).
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